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Prace zostaly wykonane w ramach badan podstawowych na rzecz postepu biologicznego
w produkcji roslinnej na podstawie decyzji Ministra Rolnictwa i Rozwoju Wsi
nr HOR.hn.802.16.2018, Zadanie 43.

Analiza bior6znorodnosci zasobéw genowych soi
przydatnej do hodowli w warunkach klimatycznych
Polski 1 opracowanie metodyki krzyzowania
miedzygatunkowego Glycine max x Glycine soja

Analysis of biodiversity of soybean gene resources useful for breeding in climatic
conditions of Poland and development of interspecific Glycine max % Glycine soja
crossing methodology
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CEL BADAN

Brak odpowiednich materialow wyjSciowych, dostosowanych do warunkow
klimatycznych Polski w duzym stopniu ogranicza mozliwosci hodowli nowych odmian.
Szczegoblnie istotne jest znalezienie genotypdw soi tolerancyjnych na zmiang dtugosci
dnia oraz zawigzujacych strgki w temperaturach nizszych niz optimum biologiczne.
Wykorzystanie genotypow dzikiego gatunku Glycine soja, pochodzacych z rejonow
naszej szeroko$ci geograficznej moze da¢ szans¢ na wyselekcjonowanie genotypodw
dobrze zaadaptowanych do naszego klimatu. Dlatego tez gldéwnym celem projektu jest
gromadzenie 1 stala analiza $wiatowych zasobow genowych soi pod katem ich
przydatnosci do warunkéw klimatycznych Polski, ocena przydatnosci dzikiego gatunku
Glycine soja jako materiatu wyjsciowego do hodowli, opracowanie efektywnych metod
krzyzowania soi i otrzymanie mieszancoéw miedzygatunkowych pomigdzy Glycine max
i Glycine soja.
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W ramach zdania nr 43 w 2018 r. realizowano dwa tematy badawcze. Celem
pierwszego byla charakterystyka cech fenologicznych, morfologicznych oraz cech
komponentéw plonu genotypow soi zgromadzonych w latach 2016, 2017 i 2018 oraz
ocena potencjatu plonowania najlepszych genotypéw soi G. max z genotypow
zgromadzonych w 2014 i 2015 roku. Celem drugiego tematu bylo przeprowadzenie
obserwacji kwitnienia w warunkach polowych i szklarniowych genotypdéw G. soja oraz
ocena zmienno$ci roslin pokolenia F; otrzymanych z ro$lin pokolenia F, mieszancow
miedzygatunkowych G. max x G. soja

METODYKA I WYNIKI

W ramach realizacji pierwszego tematu zalozono pi¢¢ doswiadczen polowych,
w ktorych materiatem do badan byto tacznie 289 genotypow soi zgromadzonych w KG
i HR w latach 20142018, a otrzymanych z bankow gendéw i kolekcji z USA (Soybean
Germplasm Collection), Kanady (Gene Resources of Canada), Japonii (Japanese Soybean
Core Collection), Rosji (Leguminous Crops Genetic Resources Department z N.I
Vavilov RIPI) oraz z zasobow roznych panstw europejskich. Do doswiadczen wiaczono,
jako genotypy kontrolne odmiany: Augusta, Mavka, Aligator, Petrina i Merlin.

Doswiadczenia zostaty zatozone w RGD Dton i w Szelejewie — Danko HR Sp. z. o.0.
(1 do$wiadczenie). Powierzchnia poletka 2 m*, a w do§wiadczeniach z ocena potencjatu
plonowania 9 m’ (ukfad bloki losowane w trzech powtérzeniach). We wszystkich
doswiadczeniach przeprowadzono obserwacje faz fenologicznych oraz opracowano
biometryczne cechy morfologiczne i komponentéw plonu (5 lub 10 typowych roslin).
W doswiadczeniach z oceng potencjalu plonowania zwazono rowniez mas¢ nasion
z poletka i przeliczono na plon z 1 ha.

W trzech pierwszych do$wiadczeniach oceniono 269 genotypow, ktore roznity sie
znacznie pod wzgledem przebiegu kwitnienia, dlugosci okresu wegetacji oraz
analizowanych cech komponentéw plonu. Na podstawie oceny genotypow w do$wiad-
czeniu pierwszym stwierdzono, w obu lokalizacjach, bardzo zblizone wyniki dotyczace
wysokosci roslin, wysokosci osadzenia pierwszego strgka, czy liczby nasion w straku.
W doswiadczeniu w Szelejewie analizowane genotypy posiadaty zdecydowanie wigcej
pedow bocznych, a tym samym wigksza liczbe nasion z rosliny w poréwnaniu do RGD
Dton. Srednio w obu lokalizacjach zanotowano zblizong $rednia MTN oraz bardzo duzy
zakres zmienno$ci tej cechy. W doswiadczeniu drugim genotypy otrzymane z kolekcji
z Japonii, jako genotypy o bardzo krotkim okresie wegetacji, w warunkach RGD Dton
charakteryzowatly si¢ bardzo zr6znicowanym okresem wegetacji (od potowy sierpnia do
polowy pazdziernika). Stosunkowo duza liczba analizowanych genotypow odznaczalo si¢
duza MTN, ale przy matej liczbie nasion i malej masie nasion z rosliny. W do$wiad-
czeniu trzecim (100 nowych genotypow) obserwowano duzg liczbe interesujacych
genotypow: o bardzo wysokim osadzeniu pierwszego strgka, o duzej liczbie pgdow
bocznych i liczbie strgkdw z rosliny.

Oceniane pod wzgledem plonu w do$wiadczeniu czwartym genotypy soi plonowaty
nizej niz odmiana kontrolna Aligator (32,96 dt/ha). Na uwage zasluguje genotyp K 9922,
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ktory plonowal zaledwie o 1,48 dt/ha mniej niz odmiana kontrolna. Zdecydowana
wigkszo$¢ genotypow analizowanych w doswiadczeniu pigtym charakteryzowata sie
srednim potencjalem plonowania. Plon genotypu D 80 wyniost 30,74 dt/ha (plon
odmiany Aligator w tym do$wiadczeniu wynosit 34,81 dt/ha). Wyniki do$wiadczen 4 i 5
potwierdzaja fakt, Zze ws$rod sprowadzonych w latach 2015-2016 genotypow
kolekcyjnych nie ma takich o wyzszym plonie od zarejestrowanych odmian kontrolnych.

W temacie badawczym drugim przeprowadzono obserwacji kwitnienia 5 genotypow
G. soja otrzymanych z kolekcji: Soybean Germplasm Collection (USA): PI 522184,
PI538411A, PI1538411B, PI1507825 i P1464870. Z gatunku G. max wysiane, jako
odmiany kontrolne odmiany soi wczesne 1 poézne: Augusta, Merlin, Mavka, Aligator
i Petrina. Nasiona zostaty wysiane w warunkach polowych w Ogrodzie Doswiadczalnym
KGiHR w Poznaniu w 3 terminach: 18.04, 08.05, i 04.06.2018 r. a w szklarni
w terminach: 25.04., 11.05. i 22.05.2018. Odmiany kontrolne w szklarni Augusta
i Aldana. Obserwacje ro$§lin w dotyczyly faz fenologicznych: terminu kwitnienia,
dlugosci okresu kwitnienia i dlugo$ci okresu wegetacji.

Ocena zmienno$ci roslin pokolenia F3 otrzymanych z roslin pokolenia F, mieszancow
mig¢dzygatunkowych G. max x G. soja. przeprowadzono w RGD Dton. Wysiano 99
potomstw ro$lin zebranych w 2017 r. z 2 kombinacji krzyzowania Mavka x PI507825,
Annushka x PIS07825, W rozstawie 50 cm wysiano od 1 do 20 rzedéw kazdego
potomstwa o dlugosci 3 m. Pomigdzy potomstwami wysiano odmiany mateczne Mavka
i Annushka oraz odmiany wzorcowe Augusta i Aligator. Obserwacje dotyczyly cech
fenologicznych kwitnienia oraz zebrano wybrane dojrzate rosliny i opracowano cechy
komponentéw plonu.

Przebieg kwitnienia soi w 2018 r. roznit si¢ znacznie od przebiegu kwitnienia
w poprzednich latach. Przyjete 3 terminu siewu w wydluzonych odstgpach czasu:
kwiecien, maj i czerwiec nie zapewnily podazy kwiatow do krzyzowania pomigdzy
genotypami G. max i G. soja. Spowodowane to byto gtownie wysokimi temperaturami
w calym okresie wegetacji soi i w konsekwencji znacznym skréceniem dtugosci okresu
kwitnienia szczegolnie genotypow G. max. Wysokie temperatury spowodowaly rowniez,
ze trudno byto znalez¢ kwiaty G. soja odpowiednie do przeprowadzenia zapylenia.

W potomstwach rosliny mieszancowych pokolenia F; otrzymanych w wyniku
krzyzowania migdzygatunkowego G. max x G. soja obserwowano silng segregacj¢ pod
wzgledem wszystkich obserwowanych cech. Zdecydowana wigkszo$¢ ro$lin
charakteryzowata si¢ cechami dzikiego rodzica G. soja: niezdeterminowanym typem
i bardzo dtugim okresem wegetacji i z tego powodu nie zostala zebrana. Wsrdd roslin
z obydwu kombinacji krzyzowania wybrano jednak segreganty korzystne z punktu
widzenia celow hodowli soi w Polsce: rosliny wysokie, wysoko zawigzujace I strak,
ros§liny zawigzujace duza liczbe strakéw i nasion z ro$liny, rosliny, z ktorych zebrano
duza mase i ros§liny o duzej] MTN. Duza liczba tych roslin, szczegoélnie z potomstw
z kombinacji krzyzowania Mavka x PI507825, moze stanowi¢ cenny materiat wyjsciowy
do dalszej hodowli.
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